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ESPECIFICACIONES DE RENDIMIENTO
El sistema HDMS SYNAPT XS puede funcionar en dos modos: ToF y ToF con movilidad iónica 

Resolución ToF en modo de ionización 	 Se ha medido una resolución FWHM de 75 000 para el ion (M + 6H)6+ de insulina bovina  
positiva	 (956 m/z)

Resolución ToF en modo de ionización 	 Se ha medido una resolución FWHM de 75 000 para el ion (M – 5H)5- de insulina bovina  
negativa	 (1147 m/z)

Intervalo de masas	 Modo V: 20-64 000 m/z 
Modo W: 20-16 000 m/z

Sensibilidad MS en modo de 	 El pico a 556 m/z de una solución de 50 pg/µL de leucina encefalina en acetonitrilo/agua  
ionización positiva	� 50/50 + ácido fórmico al 0,1 %, introducida a un flujo de 5 µL/min, tendrá una intensidad 

superior a 62 400 recuentos por segundo, con el instrumento ajustado para una resolución 
de 12 500 (como se ha mostrado con insulina bovina)

Modo Target enhancement (Mejora 	 El pico a 556 m/z de una solución de 10 pg/µL de leucina encefalina, introducida a un  
de objetivos)	� flujo de 5 µL/min, tendrá una intensidad superior a 19 500 iones por segundo, con el 

instrumento ajustado para una resolución de 25 000 (como se ha mostrado con insulina 
bovina)

Sistema de MS de alta definición 
(HDMS) SYNAPT XS
El espectrómetro de masas SYNAPT™ XS proporciona una 
flexibilidad máxima y ofrece una mayor libertad de elección 
analítica a fin de fomentar la creatividad científica y el éxito técnico 
en cualquier aplicación. SYNAPT XS, que se centra en la fase de 
investigación y caracterización, proporciona mayores niveles de 
sensibilidad y resolución de masas, junto con mediciones de CCS 
altamente reproducibles. 

StepWave™ XS 
El nuevo diseño de la óptica de transferencia del cuadrupolo 
segmentado ofrece una mayor sensibilidad para compuestos 
complejos y a su vez mejora los niveles de robustez analítica.

ToF ampliado 
Proporciona una resolución de masas mejorada compatible con 
UPLC™, un rango dinámico tolerante a la matriz y resultados 
cuantitativos para las muestras más complejas.

Modos de adquisición SONAR™ y HDMSE 
Dos modos de funcionamiento complementarios de adquisición 
independiente de datos (DIA) que aumentan la capacidad 
analítica de picos, de manera que permiten proporcionar datos de 
fragmentación “limpios y claros”. 
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Sensibilidad MS/MS en modo de 	 Usando una solución de [Glu1]-fibrinopéptido B de 100 fmol/µL, con un flujo de 5 µL/min y  
ionización positiva 	� con el instrumento ajustado para una resolución de 12 500, el valor de la intensidad del ion 

de la secuencia y" más intenso encontrado en el espectro MS/MS del ion precursor con 
doble carga (785,8 m/z) será superior a 4800 recuentos por segundo El intervalo de m/z 
del instrumento se ajustará a 2000

Sensibilidad MS en modo de 	 El pico a 554 m/z de una solución de 50 pg/µL de leucina encefalina en acetonitrilo/agua  
ionización negativa	� 50/50 + ácido fórmico al 0,1 %, introducida a un flujo de 5 µL/min, tendrá una intensidad 

superior a 20 580 recuentos por segundo, con el instrumento ajustado para una resolución 
de 12 500 (como se ha mostrado con insulina bovina)

Sensibilidad MS/MS en modo de 	 Usando una solución de 500 pg/µL de rafinosa en agua/acetonitrilo 70/30, con un flujo de  
ionización negativa	� 5 µL/min y con el instrumento ajustado para una resolución de 12 500, la intensidad del ion 

producto a 179,1 m/z en el espectro MS/MS del ion precursor a 503,2 m/z será superior a 
2400 recuentos por segundo El intervalo de m/z del instrumento se ajustará a 1200

Rango dinámico	 El modo High Resolution (Alta resolución) presenta al menos 4 órdenes de magnitud 
cuando se mide en el pico a 556,2 m/z de leucina encefalina

Velocidad de adquisición 	 Hasta 30 barridos por segundo (depende del modo)

Selección de precursor de masa alta 	 La intensidad del ion producto más grande será inferior al 5 % de la intensidad del ion 
precursor a 5569,1 m/z en una solución de 2 µg/mL de yoduro de sodio en un intervalo de 
masas de 100-8000 m/z

Exactitud de calibración de la escala 	 <1 ppm con corrección interna de la masa de bloqueo en modo High Resolution (Alta  
de masas	 resolución)

Exactitud de la medición de masas 	 <1 ppm medida en modo High Resolution (Alta resolución) utilizando la corrección de la 
masa de bloqueo 

ESPECIFICACIONES DE HARDWARE
Fuentes API y modos de ionización 	 Las fuentes API duales ortogonales ZSpray™ de alto rendimiento incluyen: 

• Fuente multimodal: ESI/APCI/ESCI (la fuente APCI dedicada requiere una sonda adicional) 
• APCI 
• ESI NanoFlow™ 
• Sonda de ionización ASAP 
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• Sonda de ionización APGC 
• ionKey/MS™ 
• Cambio de fuentes sin necesidad de herramientas 
• Válvula de aislamiento del sistema de vacío 
• Sondas “plug and play” 
• Gas del cono que evita la formación de clústeres

ESPECIFICACIONES DE RENDIMIENTO EN EL MODO TOF CON MOVILIDAD
La celda TriWave™ es la tecnología base de SYNAPT XS y se compone de tres componentes principales: 

• Trap T-Wave™: Garantiza una alta eficacia mediante la captura de iones antes de la  
  separación por movilidad iónica y puede funcionar como celda de colisión 
• IMS T-Wave: Proporciona una separación iónica reproducible en función de su movilidad 
• Transfer T-Wave: Transfiere iones separados al oa-ToF para el análisis de masas y también  
  puede funcionar como celda de colisión

Funcionalidad por movilidad	 • Separación de iones en función de su movilidad (tamaño, forma y carga) 
• Fragmentación paralela alineada por tiempo (TAP) 
• Ciclo de trabajo de alto rendimiento (HDC) para ampliar los límites a un amplio intervalo  
  de m/z 
• Mediciones de tiempo de deriva; registro de tiempos de deriva entre 33 µs y 90 ms

Resolución de movilidad iónica	 La infusión de una mezcla de los péptidos inversos ser-asp-gly-arg-gly y gly-arg-gly-asp-
ser dará lugar a iones moleculares de doble carga a 246,1 m/z. La separación por movilidad 
de las especies de iones a 246,1 m/z en nitrógeno producirá dos picos con tiempo de 
llegada distintos a partir de los cuales se mostrará una resolución de movilidad (Ω/ΔΩ) 
> 36 empleando valores de sección transversal de colisión (Ω) de 222,7 y 211,7 A2 para los 
péptidos ser-asp-gly-arg-gly y gly-arg-gly-asp-ser, respectivamente (valores extraídos de: 
C Wu, WF Siems, J Klasmeier and HH Hill, Anal. Chem., 72 (2000) 391.)

Control de separación por movilidad	 • Control de la altura y la velocidad de TriWave con rampas lineales o programas definidos  
  por el usuario 
• Capacidad de usar distintos gases para la separación por movilidad  
• Control automatizado de las condiciones de movilidad para el funcionamiento rutinario  
• Control manual completo de la movilidad y del funcionamiento de TriWave para uso con  
  fines de investigación
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